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1. Kantengewichte berechnen.

Die im folgenden gegebene Distanzmatrix ist eine additive Metrik. Rekon-
struieren Sie den Baum (Topologie und Kantengewichte) wie in der Vorlesung

gezeigt.
A B C D
A: 0 3 6 5
B: 0 7 6
C: 0 3
D: 0

2. Fitch-Margoliash.

Gegeben sei folgende Distanzmatrix:
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Gegeben sei die Baumtopologie (((A,B),E),(C,D)).

(a) Stellen Sie die Pfad-Kanten - Inzidenzmatrix fiir diese Baumtopologie auf.

(b) Berechnen Sie fiir dieselbe Baumtopologie die Kantengewichte im ‘least-
squares’ Sinn.



