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Abgabe in einer Woche zu Beginn der Vorlesung.

Aufgabe 1 Wiederholung: Parsimony. (4 Punkte)
Erldutere in eigenen Worten das zeilenweise branch-and-bound-Verfahren und ordne es in den Gesamt-
kontext ‘Parsimony’ ein. (5-8 Siitze)

Aufgabe 2 Wiederholung: Distanzbasierte Methoden. (4 Punkte)
Beschreibe das Least-Squares-Kriterium und erklére, wie es zur Rekonstruktion einer Phylogenie verwen-
det werden kann. (5-8 Sétze)

Aufgabe 3 Neighbor Joining. (4 Punkte)
Gegeben sei die (nicht additive) Distanzmatrix:
A B C D E
A: 0 6 8 9 9
B: 0 5 8 10
C: 0 4 8
D: 0o 7
E: 0

Benutze das Neighbor Joining Verfahren um aus der Distanzmatrix einen phylogenetischen Baum zu
rekonstruieren.
Warum wire hier der Algorithmus von Waterman nicht geeignet?
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