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Aufgabe 1 (Alignment-Algorithmen)

1. Erkldre die Unterschiede zwischen dem Needleman- Wunsch- und dem Smith- Waterman-Algorithmus.

2. Fiir welche biologischen Fragestellungen wiirdest du welchen Algorithmus anwenden?
Aufgabe 2 (Globales Alignment mit free end gaps)

Gegeben sind die Sequenzen x = CCAGGTCG und y = AGGACGAAT. Es sollen die Scores C =2, S = —1 und
T =D = —2 verwendet werden.

1. Zeichne den Alignmentgraphen schematisch fiir das free end gap Alignment.
2. Berechne das globale Alignment mit free end gaps von z und y (in einer Matrix).

3. Gib ein optimales Alignment an.
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